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Die interindividuelle Variabilitdt des Hérerfolgs mit dem Cochlea Implantat (Cl) ist bisher nicht ausreichend
verstanden und soll im Rahmen dieses Projekts mit aktuellen Methoden des maschinellen Lernens
untersucht werden. Das Projekt bedient sich dabei der welt-grof3ten monozentrischen Datenbank fiir Cl
Patienten an der MHH mit fast 10.000 Implantationen und entsprechenden pra- und postoperativ longitudinal
erhobenen Daten, wie z.B. Horergebnisse, demografische Daten, Bilddatensatze, genetische Daten und
Millionen von technischen Parametern der individuellen CI Programmierungen.
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